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Vedlegg 1 – Resultater av utbyttet fra enzymatisk hydrolyse med og uten ultralydbehandling
	Resultat av:
	KP
	ULP

	Olje (g)
	55.6
	27.7

	Emulsjon (g)
	21.0
	157.6

	Hydrolysat (g)
	1347.9
	1047.2

	Grakse (g)
	308.0
	450.8

	Bein (g)
	127.5
	138.2

	Total
	1860.0
	1821.3



Vedlegg 2 – Tørrstoff- og askeutregning
[image: ]
Vedlegg 3 – Tørrstoff
	Resultater av tørrstoff

	KP
	ULP 

	1.Parallell (%)
	95.05
	96.00

	2.Parallell (%)
	95.02
	95.54

	3.Parallell (%)
	96.55
	96.60

	Gjennomsnitt
	95.54
	96.05

	Standardavvik ±
	 0.87
	0.53



Vedlegg 3 – Aske
	Resultater av aske
	KP
	ULP 

	1.Parallell (%)
	12.38
	13.00

	2.Parallell (%)
	12.44
	12.87

	3.Parallell (%)
	12.81
	12.62

	Gjennomsnitt
	12.54
	12.83

	Standardavvik ±
	0.23
	0.19




Vedlegg 4 - Vann
	Resultater av tørrstoff

	KP
	ULP 

	1.Parallell (%)
	4.95
	4.00

	2.Parallell (%)
	4.98
	4.46

	3.Parallell (%)
	3.45
	3.40

	Gjennomsnitt
	4.46
	3.95

	Standardavvik ±
	 0.87
	0.53

















Vedlegg 5 – Proteininnhold fra Eurofins (KP)







Vedlegg 6 – Proteininnhold fra Eurofins (ULP)







Vedlegg 7 – Fortynninger av BSA benyttet i Lowry
	Nummer
(LOWRY)
	Slutt konsentrasjon
	Målekolbe
	µl BSA løsning (1000µg/ml)
	Fortynninger

	1
	12.5 µg/ml
	10ml
	125 µl 
	987

	2
	25 µg/ml
	10ml
	250 µl
	975

	3
	50 µg/ml
	10ml
	500 µl
	950

	4
	100 µg/ml
	10ml
	1000 µl
	900

	5
	150 µg/ml
	10ml
	1500 µl
	850

	6
	200 µg/ml
	10ml
	2000 µl
	800

	7
	300 µg/ml
	10ml
	3000 µl
	700



Vedlegg 8 – Resultater av proteinløselighet (Lowry)
	Resultater av proteinløselighet (Lowry)
	KP
	ULP

	1.Parallell
	185.12
	195.62

	2.Parallell 
	186.29
	193.28

	3.Parallell
	190.95
	197.95

	Gjennomsnitt
	187.45
	195.62

	Standardavvik ±
	3.09
	2.33




Vedlegg 9 – Resultater av frie aminogrupper
	Resultater av frie aminogrupper
	KP
	ULP

	1. Parallell (%)
	3.31
	4.76

	2. Parallell (%)
	3.49
	5.52

	3. Parallell (%)
	3.60
	6.81

	Gjennomsnitt
	3.47
	5.69

	Standardavvik ±
	0.21
	1.45





Vedlegg 10 – Utregning av frie aminosyrer fra kontroll og ultralyd parallellene
Resultat fra KP
1. 
2.  
3. 
Resultat fra ULP
1. 
2. 
3. 
Vedlegg 11 – Utregning av hydrolysegrad fra kontroll og ultralyd parallellene
Resultat fra KP – Hydrolysegrad

Resultat fra ULP – Hydrolysegrad


Vedlegg 12 – Absorbans hos tioler
	Absorbans hos tioler
	KP
	ULP

	1.Parallell
	0.013
	0.039

	2.Parallell
	0.011
	0.030

	3.Parallell
	0.023
	0.030





Vedlegg 13 – Oksidert og redusert BSA blandinger benyttet i analyse av karbonyl
	Standard rør
Karbonyl
	10µg/ml oksidert BSA (µl)
	10µg/mL redusert BSA (µl)
	[Protein Karbonyl] (nmol/mg)

	1
	400
	0
	7.5

	2
	320
	80
	6.0

	3
	240
	160
	4.5

	4
	160
	240
	3.0

	5
	80
	320
	1.5

	6
	40
	360
	0.75

	7
	20
	380
	0.375

	8
	0
	400
	0



Vedlegg 14 – Resultater av karbonyl
[image: ]







Vedlegg 15 – Fargeanalyse 
[image: ]

Vedlegg 16 – Oppveid mengde til total aminosyrebestemmelse
	Aminosyrebestemmelse 
Oppveide mengder
	KP
	ULP

	1.Parallell (g)
	1.5026
	1.5034

	2.Parallell (g)
	1.5012
	1.5813

	3.Parallell (g)
	1.5133
	1.5025








Vedlegg 17 - Total aminosyresammensetning
[image: ]














Vedlegg 18 – Rådata for total aminosyresammensetning – Kontroll 1 








[image: ]















Vedlegg 19 – Rådata for total aminosyresammensetning – Kontroll 2
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Vedlegg 20 – Rådata for total aminosyresammensetning – Ultralyd 1
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Vedlegg 21 – Rådata for total aminosyresammensetning – Ultralyd 2
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Analysis Report


Sample Name : SK 
Sample ID : SK
Data Filename : SK.lcd
Method Filename : Original_30C_75_navn.lcm
Batch Filename : AA Impressive makrell sild.lcb
Vial # : 1-4 Sample Type : Unknown
Injection Volume : 2 uL
Date Acquired : 20.04.2023 13.54.24 Acquired by : System Administrator
Date Processed : 26.04.2023 18.21.34 Processed by : System Administrator
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Summary(Compound)


Peak Table
PDA Ch1 263nm


Peak#
 13 
 15 
 16 
 17 
 18 
 20 
 23 
 24 
 25 
 32 
 33 
 34 
 36 
 44 


Total


Ret. Time
 5,675 
 6,421 
 6,613 
 6,891 
 7,253 
 7,733 
 8,555 
 8,725 
 8,843 


 10,507 
 10,581 
 10,677 
 11,061 
 12,629 


Area
 2755 


 68508 
 633 


 57038 
 26450 


 126710 
 59747 
 47532 


 1269 
 27391 
 24376 


 143075 
 26677 


 161058 
 773218 


Name
 Arginine 
 Serine 
 Aspartic acid 
 Glutamic acid 
 Threonine 
 Glycine 
 Alanine 
 Proline 
 Valine 
 Phenylalanine 
 Isoleucine 
 Leucine 
 Cystine 
 Histidine/Cysteine/Tyrosine 


Area%
 0,022 
 0,551 
 0,005 
 0,459 
 0,213 
 1,019 
 0,481 
 0,382 
 0,010 
 0,220 
 0,196 
 1,151 
 0,215 
 1,296 
 6,221 






image8.png
Peak Table
PDA Chl 263nm

Peak# | Ret. Time Area Name Area%
13 5.675 2755 | Arginine 0.022
15 6.421 68508 | Serine 0.551
16 6.613 633 Aspartic acid 0.005
17 6.891] 57038 | Glutamic acid 0459
18 7.253] 26450 | Threonine 0213
20 7.733 126710/ Glycine 1.019
23 8.555 59747 | Alanine 0.431
24 8.725 47532 | Proline 0.382
25 3.843 1269 | Valine 0.010
32 10.507 27391 | Phenylalanine 0.220
33 10.581 24376 | soleucine 0.196
34 10.677] 143075 | Leucine 1151
36 11061 26677 | Cystine 0215
44 12.629 161058 | Histidine/Cysteine/ Tyrosine 1296
Tota 773218 6.221
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Analysis Report


Sample Name : SK II
Sample ID : SK II
Data Filename : SK_2.lcd
Method Filename : Original_30C_75_navn.lcm
Batch Filename : AA Impressive makrell sild.lcb
Vial # : 1-11 Sample Type : Unknown
Injection Volume : 2 uL
Date Acquired : 20.04.2023 15.51.51 Acquired by : System Administrator
Date Processed : 20.04.2023 16.06.53 Processed by : System Administrator
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<Sample Information>
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Summary(Compound)


Peak Table
PDA Ch1 263nm


Peak#
 13 
 15 
 16 
 17 
 18 
 20 
 23 
 24 
 25 
 31 
 32 
 33 
 35 
 43 


Total


Ret. Time
 5,696 
 6,421 
 6,613 
 6,891 
 7,253 
 7,744 
 8,555 
 8,725 
 9,045 


 10,507 
 10,581 
 10,677 
 11,061 
 12,629 


Area
 5655 


 82659 
 759 


 66844 
 32126 


 165490 
 70318 
 63513 


 924 
 24930 
 26849 


 134747 
 16633 


 193275 
 884721 


Name
 Arginine 
 Serine 
 Aspartic acid 
 Glutamic acid 
 Threonine 
 Glycine 
 Alanine 
 Proline 
 Valine 
 Phenylalanine 
 Isoleucine 
 Leucine 
 Cystine 
 Histidine/Cysteine/Tyrosine 


Area%
 0,045 
 0,651 
 0,006 
 0,526 
 0,253 
 1,303 
 0,554 
 0,500 
 0,007 
 0,196 
 0,211 
 1,061 
 0,131 
 1,522 
 6,967 






image10.png
Peak Table
PDA Chl 263nm
Peak#

Ret. Time Area Name Area%

13 5.696 5635 | Arginine 0.045
15 6.421 82659 Serine 0.651
16 6.613 759 Aspartic acid 0.006
17 6.891] 66844 | Glutamic acid 0.526
18 7.253] 32126 | Threonine 0253
20 7.744 165490  Glycine 1303
23 8.555 70318 | Alanine 0.554
24 8.725 63513 Proline 0.500
25 9.045 924 Valine 0.007
31 10.507 24930 | Phenylalanine 0.196
32 10.581 26849 | soleucine 0.211
33 10.677] 134747 | Leucine 1.061
35 11061 16633 | Cystine 0.131
43 12.629 193275 | Histidine/Cysteine/ Tyrosine 1522
Tota 884721 6.967
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Analysis Report


Sample Name : SU
Sample ID : SU
Data Filename : SU.lcd
Method Filename : Original_30C_75_navn.lcm
Batch Filename : AA Impressive makrell sild.lcb
Vial # : 1-5 Sample Type : Unknown
Injection Volume : 2 uL
Date Acquired : 20.04.2023 14.09.57 Acquired by : System Administrator
Date Processed : 20.04.2023 14.24.59 Processed by : System Administrator
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Summary(Compound)


Peak Table
PDA Ch1 263nm


Peak#
 13 
 15 
 16 
 17 
 18 
 20 
 23 
 24 
 25 
 31 
 32 
 33 
 35 
 43 


Total


Ret. Time
 5,696 
 6,421 
 6,613 
 6,891 
 7,243 
 7,733 
 8,555 
 8,725 
 9,035 


 10,496 
 10,581 
 10,667 
 11,061 
 12,629 


Area
 13132 
 96299 


 715 
 73228 
 40307 


 224262 
 76232 
 78917 


 957 
 39025 
 35365 


 164049 
 34170 


 200863 
 1077523 


Name
 Arginine 
 Serine 
 Aspartic acid 
 Glutamic acid 
 Threonine 
 Glycine 
 Alanine 
 Proline 
 Valine 
 Phenylalanine 
 Isoleucine 
 Leucine 
 Cystine 
 Histidine/Cysteine/Tyrosine 


Area%
 0,114 
 0,834 
 0,006 
 0,634 
 0,349 
 1,942 
 0,660 
 0,683 
 0,008 
 0,338 
 0,306 
 1,420 
 0,296 
 1,739 
 9,329 
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PDA Chl 263nm

Peak Table

Peak# | Ret. Time Area Name Area%

13 5.696 13132 | Arginine 0.114
15 6.421 96299 | Serine 0.834
16 6.613 715 | Aspartic acid 0.006
17 6.891 73228 | Glutamic acid 0.634
18 7.243 40307 | Threonine 0.349
20 7.733 224262 | Glycine 1.942
23 8.555 76232 | Alanine 0.660
24 8.725 78917 | Proline 0.683 |
25 9.035 957 | Valine 0.008
31 10.496 39025 | Phenylalanine 0.338
32 10.581 35365 |Isoleucine 0.306
33 10,667 164049 | Leucine 1.420
35 11.061 34170 | Cystine 0.296
43 12.629 200863 | Histidine/Cysteine/Tyrosine 1.739

Total 1077523 9.329
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Analysis Report


Sample Name : SU II
Sample ID : SU II
Data Filename : SU_2.lcd
Method Filename : Original_30C_75_navn.lcm
Batch Filename : AA Impressive makrell sild.lcb
Vial # : 1-12 Sample Type : Unknown
Injection Volume : 2 uL
Date Acquired : 20.04.2023 16.07.23 Acquired by : System Administrator
Date Processed : 20.04.2023 16.22.26 Processed by : System Administrator
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<Sample Information>
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Summary(Compound)


Peak Table
PDA Ch1 263nm


Peak#
 13 
 15 
 16 
 17 
 18 
 20 
 23 
 24 
 25 
 32 
 33 
 34 
 36 
 44 


Total


Ret. Time
 5,707 
 6,421 
 6,624 
 6,901 
 7,253 
 7,744 
 8,555 
 8,736 
 8,843 


 10,507 
 10,581 
 10,677 
 11,061 
 12,640 


Area
 7300 


 79153 
 616 


 61669 
 29703 


 166019 
 65683 
 60623 


 1398 
 27105 
 26546 


 140798 
 21183 


 169524 
 857320 


Name
 Arginine 
 Serine 
 Aspartic acid 
 Glutamic acid 
 Threonine 
 Glycine 
 Alanine 
 Proline 
 Valine 
 Phenylalanine 
 Isoleucine 
 Leucine 
 Cystine 
 Histidine/Cysteine/Tyrosine 


Area%
 0,053 
 0,577 
 0,004 
 0,450 
 0,217 
 1,210 
 0,479 
 0,442 
 0,010 
 0,198 
 0,194 
 1,027 
 0,154 
 1,236 
 6,250 
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PDA Chl 263nm

Peak Table

Peak# | Ret. Time Area Name Area%

13 5.707 7300 |Arginine 0.053
15 6.421 79153 | Serine 0.577 |
16 6.624 616 | Aspartic acid 0.004
17 6.901 61669 | Glutamic acid 0.450
18 7.253 29703 | Threonine 0.217
20 7.744 166019 | Glycine 1.210
23 8.555 65683 | Alanine 0.479
24 8.736 60623 | Proline 0.442
25 8.843 1398 | Valine 0.010
32 10.507 27105 | Phenylalanine 0.198
33 10.581 26546 | Isoleucine 0.194
34 10.677 140798 | Leucine 1,027
36 11.061 21183 | Cystine 0.154
44 12.640 169524 | Histidine/Cysteine/Tyrosine 1.236

Total 857320 6.250
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SAMPLE Kontroll

CUP NUMBER WEIGHT EMPTY WEIGHT WITH SAMPLE [SAMPLE WEIGHT [DRY WEIGHT [DRY SAMPLE WEIGHT|DRY MATTER % _|AVERAGE [asH+cup st [AsH % [AVERAGE ASH[DEV ST ASH DEV ST DRY MATTER
B3 43,86 45,88 2,02 45,7| 1,92] 95,05| 95,54] 24,11 0,2500) 12,38 12,54] 0,233473897| 0,874503238)
B5 26,61 28,62 2,0100] 28,52 1,91] 95,02| 6,86 0,2500) 12,44

87 45,46 47,49 2,0300] 47,42 1,96] 96,55| 45,72 0,2600) 12,81]

SAMPLE Ultralyd

CUP NUMBER WEIGHT EMPTY [SAMPLE WEIGHT [DRY WEIGHT [DRY SAMPLE WEIGHT|DRY MATTER % _|AVERAGE [asH+cup st [AsH % [AVERAGE ASH[DEV ST ASH DEV ST DRY MATTER
co 26,54 28,54 2 48,46| 1,92] 96,00 96,05 26,8 0,2600) 13,00 12,83 0,192526967] 0,530382314)]
B0 24,78 268 2,02 26,71 1,93) 95,54 45,04 0,2600) 12,87

A 45,57 47,63 2,06] 47,56] 1,99) 96,60) 45,83 0,2600) 12,62
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Eurofins Food & Feed Testing Norway AS 


(Chemistry)


F. reg. NO9 825 711 46


Møllebakken 40


NO-1538 Moss


Tlf:        +47 09450


mat@eurofins.no


Norges Teknisk-Naturvitenskapelige Universitet NTNU, 
avd Ålesund
Fakturamottak
Postboks 381 Alnabru
0614 Oslo
Attn:  Janna Cropotova


AR-23-MO-008610-01


EUNOMO2-00128100
Í%SY/Â!wI_ÇÎ


Prøvemottak: 05.05.2023


ANALYSERAPPORT


Temperatur:


Referanse: Hast! Impressive 


prosjektnr 979707100


05.05.2023-11.05.2023Analyseperiode:


Prøvetaker:


Prøvetakingsdato:


Fiskeprotein hydrolysatPrøvetype:


440-2023-0505-076Prøvenr.:


Prøvemerking: 1 - Sild FPH kontroll Analysestartdato: 05.05.2023


ResultatAnalyse Enhet MetodeMULOQ


Protein (Nx6.25) (Kjeldahl)a)


LW03S   Protein (Nx6.25) 82.1 g/100 ga) 2009/152/EU10%0.3


Utførende laboratorium/ Underleverandør:


a)  Eurofins Food & Feed Testing Sweden (Lidköping), Sockerbruksg 3, port 2, 531 40, Lidköping ISO/IEC 17025:2017 SWEDAC 1977,


Merete Meum


Kundeveileder (ASM)


Moss 11.05.2023


Tegnforklaring:


* Ikke omfattet av akkrediteringen   LOQ: Kvantifiseringsgrense          MU: Måleusikkerhet


<: Mindre enn >: Større enn nd: Ikke påvist. Bakteriologiske resultater angitt som <1,<50 e.l. betyr ‘ikke påvist’.


Måleusikkerhet er angitt med dekningsfaktor k=2. Måleusikkerhet er ikke tatt hensyn til ved vurdering av om resultatet er utenfor grenseverdi/ -området.


For mikrobiologiske analyser oppgis konfidensintervallet.  Ytterligere opplysninger om måleusikkerhet fås ved henvendelse til laboratoriet.


Rapporten må ikke gjengis, unntatt i sin helhet, uten laboratoriets skriftlige godkjennelse. Resultatene gjelder kun for de(n) undersøkte prøven(e). 


Resultater gjelder prøven slik den ble mottatt hos laboratoriet.
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Eurofins Food & Feed Testing Norway AS 


(Chemistry)


F. reg. NO9 825 711 46


Møllebakken 40


NO-1538 Moss


Tlf:        +47 09450


mat@eurofins.no


Norges Teknisk-Naturvitenskapelige Universitet NTNU, 
avd Ålesund
Fakturamottak
Postboks 381 Alnabru
0614 Oslo
Attn:  Janna Cropotova


AR-23-MO-008613-01


EUNOMO2-00128100
Í%SY/Â!wIb7Î


Prøvemottak: 05.05.2023


ANALYSERAPPORT


Temperatur:


Referanse: Hast! Impressive 


prosjektnr 979707100


05.05.2023-11.05.2023Analyseperiode:


Prøvetaker:


Prøvetakingsdato:


Fiskeprotein hydrolysatPrøvetype:


440-2023-0505-079Prøvenr.:


Prøvemerking: 4 - Sild FPH 80% Analysestartdato: 05.05.2023


ResultatAnalyse Enhet MetodeMULOQ


Protein (Nx6.25) (Kjeldahl)a)


LW03S   Protein (Nx6.25) 83.3 g/100 ga) 2009/152/EU10%0.3


Utførende laboratorium/ Underleverandør:


a)  Eurofins Food & Feed Testing Sweden (Lidköping), Sockerbruksg 3, port 2, 531 40, Lidköping ISO/IEC 17025:2017 SWEDAC 1977,


Merete Meum


Kundeveileder (ASM)


Moss 11.05.2023


Tegnforklaring:


* Ikke omfattet av akkrediteringen   LOQ: Kvantifiseringsgrense          MU: Måleusikkerhet


<: Mindre enn >: Større enn nd: Ikke påvist. Bakteriologiske resultater angitt som <1,<50 e.l. betyr ‘ikke påvist’.


Måleusikkerhet er angitt med dekningsfaktor k=2. Måleusikkerhet er ikke tatt hensyn til ved vurdering av om resultatet er utenfor grenseverdi/ -området.


For mikrobiologiske analyser oppgis konfidensintervallet.  Ytterligere opplysninger om måleusikkerhet fås ved henvendelse til laboratoriet.


Rapporten må ikke gjengis, unntatt i sin helhet, uten laboratoriets skriftlige godkjennelse. Resultatene gjelder kun for de(n) undersøkte prøven(e). 


Resultater gjelder prøven slik den ble mottatt hos laboratoriet.
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